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Dels resultats obtinguts en aquesta tesi es pot concloure que:

1. La tecnica d’Amplificacié per Desplagament Multiple (MDA) aplicada sobre DNA
extret de mostres de semen de macaco recol-lectades de manera no invasiva dona
productes amplificats adequats per realitzar analisis genetiques. Les seqiéencies de
regié control del DNA mitocondrial obtingudes a partir dels productes d’'MDA sén de la
mateixa qualitat que les obtingudes amb les mostres de DNA originals, tot i que en

general s’obtenen sequéncies meés curtes.

2. La tecnica del DHPLC és util pel descobriment d’'SNPs en espécies no model, de
les que no es disposa d’informacié de sequiéncies, i especialment en regions de baixa

variabilitat genética, perqué permet reduir els esforcos de sequenciacio.

3. La tecnologia desenvolupada en humans pot ser transferida a I'estudi d'altres
especies. El microarray de miniseqiiéncia desenvolupat en aquesta tesi permet I'estudi
simultani del llinatge matern i patern en el ximpanzé en un sol conjunt d’experiments
gracies a la informacié que aporta el genotipatge d’'SNPs de gens mitocondrials i

d’introns de gens del cromosoma Y.

4. El microarray desenvolupat permet fer testos de paternitat i obtenir llinatges
genealogics en poblacions captives de ximpanzé de manera fiable i eficag. Es tracta,

doncs, d’'una eina util en conservacio biologica per a la gestié de poblacions captives.

5. EIl microarray desenvolupat pot ser aplicat a I'estudi de poblacions salvatges de
ximpanzé. Els resultats d’estructura poblacional i historia demografica que aporten els
SNPs mitocondrials coincideixen amb els obtinguts amb les sequencies de la regid
control del DNA mitocondrial i amb els generats a partir de microsatél-lits. Actualment
aqguesta eina aporta informaci6 complementaria a Il'obtinguda amb marcadors

microsatel-lit.

6. El microarray podria ser optimitzat incrementant el nimero d’'SNPs i afegint SNPs
de regions autosomiques de manera que aportés informacié de totes les regions

genomiques. Agquests avencos podrien convertir aquest sistema en una eina de gran
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suport en I'estudi i conservacié de poblacions de ximpanzé, fins al punt que podria

desplacar altres tecniques i marcadors.

7. Tots els infraordres de primat presenten, com a minim, una copia del gen RPS4 en

el cromosoma Y, tal com s’havia postulat anteriorment.

8. La duplicaci6é del gen RPS4Y per donar la segona copia del cromosoma Y, el gen
RPS4Y2, es va produir entre la divergéncia de les mones del Nou Mén i de les mones
del Vell Mon. S’ha estimat que I'esdeveniment de duplicacié va tenir lloc fa uns 35

milions d’anys.

9. La seleccid positiva ha actuat en I'evolucié del gen RPS4Y2 en el llinatge huma.
Aquest és el primer estudi que identifica de manera inambigua l'accié de la seleccio
positiva en una proteina ribosomal. Les substitucions aminoacidiques afectades per la
seleccié involucren els tres dominis de la proteina, pero el canvi en el domini KOW és
especialment interessant perqué modifica I'inic aminoacid invariable d’aquest domini i

pot haver comportat consequéencies drastiques en la funcio proteica.

10. La hipotesi més plausible per a la preservacio de la primera copia del gen RPS4 en
el cromosoma Y, RPS4Y1, és per compensacio de la dosi proteica en el complex
ribosomal dels mascles de primat. La supervivéncia del gen RPS4Y2, en canvi, sembla
gue respondria a un procés d'especialitzacié funcional o de neofuncionalitzacio,
possiblement cap a una funcié relacionada amb I'espermatogénesi, com a minim en el

llinatge huma.
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