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“Si tú tienes una manzana y yo tengo una manzana,  
e intercambiamos manzanas, entonces tanto tú como 
yo seguimos teniendo una manzana.  
Pero si tú tienes una idea y yo tengo una idea,  
e intercambiamos ideas, entonces ambos tenemos dos ideas”. 

 
 

George Bernard Shaw (1856‐1950). 
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